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Uvod do prace

Magnusiomyces clavatus

- patogénna kvasinka
- najdena najma u pacientov s leukémiou
- podobna M. capitatus

Magnusiomyces spicifer

- najdena v Arizone v zhnitom kaktuse



Vysledky

- poskladanie genomu M. clavatus
- najdenie génov a ich proteinovych domeén

- porovnanie s M. capitatus

- CiastoCné poskladanie M. spicifer



Charakter dostupnych dat

- lllumina - kratke Citania
- nizka chybovost
- fluorescencné znacenie

- Oxford Nanopore Technologies - dlhé Citania (radovo tisice)
- vacsia chybovost
- kanal nanoporu - elektricky prud

- PacBio - dlhé gitania
- real-time
- fluorescencné znacenie



program: SPAdes Canu Miniasm



M. clavatus:

skladanie - Miniasm, SPAdes, Canu
cistenie - Racon, Pilon

anotacia (RNA-seq) - Trinity, Augustus, InterProScan

M. spicifer:

skladanie - Miniasm, SPAdes

Cistenie - Racon



Skladanie genomu

- vstup
- Citania

- ciel
- zostavit povodnu DNA sekvenciu
- pomocou prekryvov v Citaniach

ATGTTCCGATTA AACTOTTTCATTCAGTAAAAGGAGGAAATATAA



Cistenie gendmu

- namapovanie Citani na sekvencie:
referenCnu sekvenciu

- princip konsenzusu

vysledna
sekvencia:



Magnusiomyces spicifer

- skoro dvojnasobna celkova dizka genému — hypotéza dvoch verzii

r-illumina.bam Coverage

p-1om
spades-cast-im.bam Coverage
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Magnusiomyces clavatus

- poskladany gendm + transkripty z RNA-seq - anotacia

- blizSia analyza proteinovej domény Hsp70

pocet  pocet kontigov celkova GC(%) N50
kontigov ~ (>50000bp)  dlzka
illumina-SPAdes 874 83 17.556M  33.73 40283
nanopore-canu 44 14 18.42M  34.22 3721805
nanopore2-canu 21 20 17.3M  34.29 1121059
nanopore-miniasm 230 220 42.15M  34.23 213993
nanopore2-miniasm 21 16 18.26M  33.87 3304945

- chybajuca SSB subfamily
- SSB najdena v Canu a transkriptoch

M. cla M. cap M. ing Description

PF00012 11 A7 27 Hsp70 protein




Moznosti dalSej prace

dokoncCit gendm M. spicifer

doplnit gendm M. clavatus o chybajuce sekvencie proteinov

blizSie preskumat ostatné proteinové domeény

hotovy genom viozit do databazy



Dakujem za pozornost



